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 library(affyPLM) 
 library(jsmHyperdip) 

������
���	�������	�
���� ��	����	��	����	����	��������	�
�����	� �������������������	�����	���
���	�����
�����������	�
��	����������(��

 data(jsmHyperdip) 
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 jsmHyperdip 
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 pData(jsmHyperdip) 
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 pm(jsmHyperdip,"101_at") 
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 par(mfrow=c(1,2)) 
 matplot(pm(jsmHyperdip,"101_at"),type="l",ylab="PM 
intensity",xlab="Probe Number") 
 matplot(t(pm(jsmHyperdip,"101_at")),type="l",ylab="PM 
intensity",xlab="Array Number") 
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 sampleNames(jsmHyperdip) 
 geneNames(jsmHyperdip)[1:10] 
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 my.Data <- ReadAffy() 
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 my.Data <- ReadAffy(filenames=c("A.CEL","B.CEL","C.CEL")) 

����
��	�
����9�27-����	����
�����	���	 �������AffyBatch�����	
�my.Data
�

� �:�����������;�������������

� '�,�)�9���	��

'	���	���  	������ ��	�������	
�����������������
������	����	!� ��	���	�������	��	
�
���
�+�
�� �	�����������������	������
	
�����
�������������������	������
���	�	�������
�+��	!� �����������

��	������ ��	�������	���������	�������	���������
���	�image���������������	���	
����	!� ��	�����
�������� 	
�3/�����	����	�����	�
����	!� ��	�� ��	��������	����������������������	�
����	����	(�

 par(mfrow=c(1,2)) 
 image(jsmHyperdip[,1]) 
 image(jsmHyperdip[,2]) 
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 par(mfrow=c(1,1)) 
 image(jsmHyperdip[,2],transfo=function(x){x}) 
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 hist(jsmHyperdip,col=1:6,main="Histogram of log2 PM probe 
intensities") 
 legend(13,1.5,sampleNames(jsmHyperdip),col=1:6,lty=1:5,lwd=2) 
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 boxplot(jsmHyperdip) 
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 par(mfrow=c(2,3)) 
 MAplot(jsmHyperdip) 
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 MAplot(jsmHyperdip,ref=2) 
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MAplot(jsmHyperdip,ref=2,which=4:6) 
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 mva.pairs(pm(jsmHyperdip)[,1:6]) 
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 eset.rma <- rma(jsmHyperdip) 
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 eset.rma 
 exprs(eset.rma)[1:10,] 
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 par(mfrow=c(1,2)) 
 boxplot(jsmHyperdip,col="red") 
 title("Raw PM probe intensities") 
 boxplot(eset.rma,col="blue") 
 title("RMA expression values") 
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 eset.gcrma <- gcrma(jsmHyperdip) 
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 eset.mas <- mas5(jsmHyperdip) 
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 eset1 <- 
expresso(jsmHyperdip,bgcorrect.method="mas",normalize.method="quantil
es", 
                      
pmcorrect.method="mas",summary.method="avgdiff") 
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 eset2 <- 
threestep(jsmHyperdip,background.method="GCRMA",normalize.method="sca
ling", 
                       summary.method="log.2nd.largest") 
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 Pset <- fitPLM(jsmHyperdip) 
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 par(mfrow=c(2,3)) 
 image(Pset) 
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 par(mfrow=c(2,3)) 
 image(Pset,type="resids") 
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 par(mfrow=c(2,2)) 
 image(Pset,which=1,type="resids") 
 image(Pset,which=1,type="pos.resids") 
 image(Pset,which=1,type="neg.resids") 
 image(Pset,which=1,type="sign.resids") 
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 par(mfrow=c(1,1)) 
 NUSE(Pset) 
 title("NUSE for jsmHyperdip dataset") 
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 NUSE(Pset,type="stats") 
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 RLE(Pset) 
 title("RLE for jsmHyperdip dataset") 
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 RLE(Pset,type="stats") 
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